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Resumo

O adenovirus 41 é cada vez mais reconhecido como um potencial agente de doencas emergentes,
particularmente no contexto de sua associacdo a hepatites grave em criangas. Tradicionalmente
conhecido por causar gastroenterites, estudos recentes destacaram seu possivel papel em
condi¢cbes mais severas, levantando preocupacdes sobre seu potencial patogénico e importancia
epidemioldgica. O objetivo dessa revisao bibliografica € verificar, através da andlise da literatura
cientifica mais recente, o papel do adenovirus 41 como agente de hepatites. A metodologia para
a realizacdo da reviséo da literatura consistiu na sele¢éo de artigos que associam o adenovirus
41 a casos de hepatites nas bases de dados PubMed, Scopus e Scielo. No ano de 2022, no
contexto e uma série de hepatites fulminantes sem causa identificada em criangas, o adenovirus
41 foi apontado como possivel agente etiologico dessa manifestagdo aguda. Essa associacao foi
observada em varios paises, incluindo o Reino Unido e os EUA, onde as criangas apresentaram
sintomas como vémitos, diarreia, ictericia e enzimas hepaticas elevadas. Os Centros de Controle
e Prevencdo de Doencgas emitiram um alerta ap0s vérios casos de hepatite de origem
desconhecida, com um numero significativo de testes sorolégicos positivos para adenovirus 41.
Um estudo na Bélgica encontrou um aumento modesto nos casos de hepatite coincidindo com
um aumento no adenovirus 41 e no SARS-CoV-2, sugerindo uma ligacao potencial entre essas
infecgBes para o desenvolvimento da hepatite. O adenovirus 41 possui uma diversidade genética
significativa, com diferentes linhagens circulando globalmente. Analises filogenéticas recentes
identificaram pelo menos trés linhagens distintas, com a linhagem 3 mostrando mudancas
evolutivas significativas que podem afetar sua viruléncia e com tropismo celular para hepatdcitos.
Verificou-se também que a diversidade genética do adenovirus 41 € comparavel aos niveis pré-
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COVID-19, indicando que o virus manteve sua variabilidade genética ao longo do tempo. Essa
diversidade pode ser a chave para entender seu potencial de causar quadros de hepatite,
diferentemente das manifestacdes clinicas tradicionalmente associadas a esse virus. Embora as
evidéncias apontem para o0 adenovirus 41 como um agente de doenca emergente,
particularmente no contexto da hepatite pediatrica, os mecanismos e vias exatos de sua
patogenicidade ainda precisam ser totalmente elucidados. A hipétese de que a coinfeccdo com o
SARS-CoV-2 possa ser um fator desencadeante de quadros de hepatites, e o impacto das
variagdes genéticas no comportamento do virus justificam uma investigacdo mais aprofundada.
Compreender essas dinamicas € essencial para o desenvolvimento de estratégias eficazes de
saude publica e ferramentas de diagndstico para gerenciar e prevenir futuros surtos.
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