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Introducdo: O virus da Dengue pertencente ao género Flavivirus, da familia Flaviviridae, é
formado por quatro sorotipos (VDEN-1, VDEN-2, VDEN-3 e DENV-4) e é uma das mais
importantes arboviroses como morbidade e letalidade. Objetivos: Analisar os transcritos de
células humanas infectadas por VDEN4 em diferentes periodos da infeccdo. Material e
Métodos: Foram utilizadas células humanas HEK-293 infectadas por VDEN4 e acompanhadas
por 4 periodos diferentes, extraido seu RNA através e realizado o RNA-seq utilizando a
plataforma NEXTSEQ 550 (Illumina, EUA). Para a anélise do transcrito foi utilizado o método
de tuxedo através da plataforma online Galaxy. Resultados: Foram gerados de 150 a 250
milhGes de reads por amostra sequenciada, apds a analise e plotagem dos resultados foi
observada expressdes diferentes durante a infecgdo, onde 5 genes que obtiveram maiores
diferencas de expressdo para uma analise mais profunda. Concluséo: A infeccdo viral por
VDEN4 obteve maior carga viral 3 dias apés a infeccdo. Dos 5 genes mais diferencialmente
expressos apenas MOXD1 ndo obteve uma clara relacdo com a infecgdo. Além disso, IGHG1,
DUSP5, NOV e MICAL2 mostraram possuir uma relacdo direta com a patogénese viral e a
evasao imunoldgica.
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