COVID-19: PANDEMIA OU ENDEMIAS?
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INTRODUGCAO: Ap6s um ano e meio de COVID-19, e havendo um nimero
significativo de paises que ja controlaram a doenca, é de se questionar se a pandemia
continua ou se agora ela sobrevive de forma diferente, como varias endemias ligeiramente
distintas. Neste cenario, uma pergunta pode ser feita: ainda existe a pandemia da COVID-
19? OBJETIVO: Verificar se a COVID-19 continua sendo uma pandemia. METODO:
Seré feita uma pesquisa via internet dividida em etapas - identificacdo, coleta, selecao,
leitura, resumo dos artigos. Posteriormente, serdo feitas analises profundas dos dados para
que se possa responder a pergunta da pesquisa mediante a confrontacdo dos dados.
RESULTADOS ESPERADOS: Ja que um numero consideravel de paises controla a
COVID-19, provavelmente o termo pandemia ndo se justifica mais a COVID-19. Além
disso, as novas variantes do SARS-CoV-2 reforcam a hipétese de que a pandemia acabou.
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