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Parasitos da familia Sarcocystidae sdo protozoarios intracelulares obrigatérios
capazes de infectar diferentes grupos de vertebrados, incluindo aves e
mamiferos marinhos. Apesar de sua relevancia sanitaria e ecoldgica,
informagdes sobre a circulagdo desses agentes em fauna marinha no litoral
brasileiro ainda sao escassas. Os animais incluidos neste estudo foram



atendidos pela Associagao R3 Animal por meio do Projeto de Monitoramento de
Praias da Bacia de Santos (PMP/BS), uma condicionante ambiental do IBAMA a
Petrobras para atividades de exploracéo e escoamento de petréleo e gas (ABIO
640/2015). O presente estudo teve como objetivo investigar molecularmente a
ocorréncia de coccidios da familia Sarcocystidae em vertebrados marinhos
encalhados no litoral de Santa Catarina, Brasil. Foram analisadas amostras de
cérebro, rim, musculo esquelético e coracdo de aves das espécies Sula
leucogaster (n=7), Larus dominicanus (n=2), Spheniscus magellanicus (n=2) e
mamifero da espécie Arctocephalus gazella (n=1). O DNA extraido dos tecidos
foi submetido a uma triagem molecular utilizando um sistema de deteccéo pan-
sarcocistideo baseado em nested PCR, direcionado aos genes ribossomais 18S
e 5.8S que flanqueiam a regido ITS1, permitindo a deteccdo de diferentes
espécies pertencentes a familia Sarcocystidae. As amostras positivas foram
submetidas ao sequenciamento de DNA pelo método de Sanger para
confirmacao e identificagdo molecular dos fragmentos amplificados. Foram
observadas bandas de aproximadamente 1000 pb nas amostras de aves e de
cerca de 900 pb na amostra de mamifero marinho, padrdes compativeis com
espécies do género Sarcocystis spp. As amplificagdes ocorreram principalmente
em amostras de cérebro e musculo esquelético, ndo sendo observadas
amplificagdes em rim. Nao foram detectados resultados compativeis com
organismos da subfamilia Toxoplasmatinae, embora o sistema diagndstico
empregado também permita a detecgdo de agentes desse grupo. Entre as aves
analisadas, apenas uma amostra de S. leucogaster e uma de L. dominicanus
nao apresentaram amplificagcdo. Todas as demais amostras aviarias positivas
apresentaram sequéncia compativel com Sarcocystis falcatula. A amostra
positiva de A.gazella apresentou sequéncia compativel com uma linhagem de
Sarcocystis ainda nado classificada, que tem sido descrita em tecidos de
pinipedes e cetaceos no Japdo, Canada, Estados Unidos e Brasil. Os
resultados demonstram a circulagdo de Sarcocystis spp. em vertebrados
marinhos do litoral sul do Brasil e reforgam a necessidade de estudos adicionais
voltados a caracterizagdo molecular e a compreensao do papel epidemiolégico
desses agentes em ecossistemas marinhos.
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