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Trypanosoma caninum (Trypanosomatidae, Trypanosomatida) € uma nova
espécie de tripanossomatideo descrita apds isolamento em pele integra de céo



no Rio de Janeiro e, desde entdo, relatada em varios estados do Brasil. Caes
infectados sdo geralmente assintomaticos e desenvolvem pouca resposta
humoral, porém, a presenga de T. caninum em areas endémicas para
leishmaniose visceral canina (LVC) pode confundir o diagnéstico, com potencial
impacto sobre programas de controle. A despeito de sua relevancia, aspectos
fundamentais relacionados ao ciclo biolégico, vetores envolvidos,
patogenicidade real para os cées, potencial relevancia zoondtica e possivel
espectro de hospedeiros seguem pouco compreendidos, e muitas areas de
circulagcao de LVC nao foram investigadas quanto a presenca desse parasito.
Além disso, até o momento, ndo foram encontrados relatos de investigagao
molecular de T. caninum em animais silvestres. Desta forma, o objetivo do
estudo foi investigar a ocorréncia de T. caninum em caes domésticos e
mamiferos silvestres em dois municipios do estado do Rio de Janeiro. A
pesquisa foi autorizada pela CEUA-IV/UFRRJ, sob os protocolos n°
5080290922 e n° 1270290724. Foram analisados 41 fragmentos de pele, sendo
24 de cées domésticos (Canis lupus familiaris) e 2 de cachorros-do-mato
(Cerdocyon thous) provenientes de Volta Redonda-RJ, além de 15 amostras de
capivaras (Hydrochoerus hydrochaeris) provenientes de Seropédica-RJ. Os
fragmentos foram obtidos da regido escapular com auxilio de punch para
bidpsia (3 mm). O DNA das amostras de capivaras foi extraido pelo método do
fenol-cloroférmio, e das demais utilizando o kit comercial QIAmp® DNA Blood
Mini (QIAGEN), seguindo as instru¢cdes do fabricante, com adaptacdes. As
amostras foram submetidas a PCR convencional para o gene enddégeno gapdh
(400 pb), como controle da extracao, e para o gene 18S rRNA (248 pb) de T.
caninum. Os produtos da PCR foram separados por eletroforese em gel de
agarose e visualizados em transiluminador UV. Nao houve amplificacdo
especifica para T. caninum em nenhuma das amostras analisadas. Os achados
sugerem circulagao limitada do parasito nas areas estudadas, incluindo animais
silvestres. Embora nao tenha havido deteccdo molecular de T. caninum neste
estudo, vale ressaltar que isolamento do parasito em estudos anteriores foi
obtido a partir de caes oriundos de municipio limitrofe com Volta Redonda,
portanto, os resultados fornecem dados inéditos que ampliam o conhecimento
acerca da distribuicdo do parasito em areas endémicas para LVC e de seus



possiveis reservatorios, reforcando a necessidade de investigacbes mais
abrangentes.
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