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As aves marinhas sao sentinelas ambientais estratégicas que, devido ao
comportamento colonial e alimentar, apresentam alta vulnerabilidade a vetores
e hemoparasitos. Diante da escassez de dados epidemiolégicos em ilhas
brasileiras, a pesquisa de patdgenos € essencial para integrar a saude silvestre



e ambiental sob a ética de Uma So6 Saude, identificando riscos bioldgicos para a
avifauna. O objetivo desta investigacdo foi detectar a frequéncia de aves
insulares de vida livre no estado do Rio de Janeiro infectadas por bactérias da
familia Anaplasmataceae. As atividades de campo foram realizadas entre os
anos de 2022 e 2025, com a aprovagao do CEUA protocolo L-019/2021-A1, no
Monumento Natural do Arquipélago das llhas Cagarras, situada no municipio do
Rio de Janeiro, que abriga importantes colénias reprodutivas. O esfor¢o
amostral concentrou-se nas ilhas Cagarra e Redonda, tendo como espécies-
alvo o atoba-pardo (Sula leucogaster) e a fragata (Fragata magnificens), devido
a sua ampla ocorréncia e por apresentarem estratégias bioldgicas distintas que
podem influenciar diretamente a dindmica do parasitismo e a dispersao de
vetores. A metodologia de campo envolveu a captura ativa das aves e a coleta
de material bioldgico (sangue total ou coagulo obtido a partir da coleta de soro).
No laboratério, o DNA gendmico foi extraido utilizando o kit comercial QlIAamp®
DNA Blood Mini (QIAGEN), seguindo protocolos de fabricagdo, com adaptacgdes
especificas para amostras de aves. Para a deteccdo molecular de agentes da
familia Anaplasmataceae, foi aplicado protocolo de PCR para amplificagcao de
um fragmento de ~345 pb do gene 16S rDNA. Posteriormente, amostras
positivas foram submetidas a detecgdo dos fragmentos dos genes 23S rRNA
(~700 pb) e groEL (~635 pb) de Anaplasma sp., e dsb (~ 683 pb) do género
Ehrlichia. Amostras previamente sequenciadas de Anaplasma platys-like e
Ehrlichia canis foram utilizadas como controles positivos, e agua ultrapura como
controle negativo interno e externo. Das 147 amostras de aves coletadas, em
2,90% de S. leucogaster (n=2/69) e 2,56% de F. magnifciens (n=2/78) foram
detectados os alvos para familia Anaplasmataceae (16S rDNA) e género
Anaplasma sp. (23S rDNA e groEL). Nenhuma amostra amplificou o gene dsd
de Ehrlichia sp. Estes resultados preliminares apontam para a presenca de
aves marinhas infectadas por bactérias da familia Anaplasmataceae no
arquipélago, fato que reforca a necessidade de mais pesquisas que possibilitem
a caracterizagao molecular em nivel de espécie com subsequente avaliacdo do
potencial risco no contexto de uma so6 saude.
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