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A babesiose canina € uma hemoparasitose transmitida por carrapatos,
amplamente distribuida em regides tropicais, onde as condi¢des climaticas
favorecem a proliferagao de seus vetores, constituindo um importante problema
para a saude animal. A infec¢ao é causada por protozoarios do género Babesia,
capazes de parasitar eritrocitos e desencadear alteracbes que variam de
quadros subclinicos a manifestagdes hematoldgicas mais graves. Nesse
sentido, diante da escassez de investigagdes recentes baseadas na abordagem



moleculares no estado do Maranh&o, o presente estudo teve como objetivo
avaliar a ocorréncia de Babesia spp. em caes atendidos no Hospital Veterinario
Francisco Edilberto Uchéa (HVU), da Universidade Estadual do Maranhao
(UEMA). Foram analisadas 147 amostras de sangue total provenientes de caes
de diferentes idades e sexos, coletadas entre novembro de 2024 e agosto de
2025, sob aprovagdo CEUA/UEMA n° 016/2025. O DNA gendmico foi extraido e
submetido a amplificacdo do gene 18S rRNA por meio da técnica de nested
polymerase chain reaction (nested PCR). Dentre as amostras analisadas, 11
das 147 amostras apresentaram resultado positivo, correspondendo a uma
frequéncia de 7,5%. Os produtos amplificados foram posteriormente
sequenciados, confirmando a presenca de Babesia vogeli, com valores de E-
value iguais a zero e alta cobertura. A baixa variabilidade entre as sequéncias,
com identidades proximas a 100%, reflete o carater conservado do gene 18S
rRNA, corroborando com estudos prévios que apontam B. vogeli como a
principal espécie infectando caes em regides tropicais e subtropicais, incluindo
o Brasil. A frequéncia observada nesse estudo é semelhante a descrita em
Galeno et al., 2018, que detectaram 7,69% de positividade em amostras de
caes oriundos de Sao Luis, Maranhdo. Essa similaridade sugere um padrao
consistente de circulagdo de B.vogeli na regido, na populagdo canina avaliada e
evidencia a importancia do uso de meétodos mais sensiveis no diagndstico,
especialmente em infecgdes com baixa carga parasitaria, por frequentemente
apresentam carater crénico, o que pode dificultar sua identificagao por métodos
convencionais. Nesse sentido, a nested PCR se mostra uma ferramenta
importante, por permitir a deteccdo do DNA do parasito mesmo em condi¢cdes
de baixa parasitemia. Dessa forma, os resultados confirmam a circulagao de
Babesia spp. na populagdo canina avaliada e reforgam a importancia da
vigildncia epidemiolégica, do diagnostico molecular e do controle de
ectoparasitas.
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