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PARASITOFAUNA GASTROINTESTINAL DE CAPIVARAS
(HYDROCHOERUS HYDROCHAERIS) EM AREAS ANTROPIZADAS DO RIO
DE JANEIRO: DIAGNOSTICO PARASITOLOGICO E MOLECULAR
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Alteracbes ambientais e a intensificagdo da interface entre fauna silvestre,
animais domésticos e humanos favorecem a circulagdo de parasitos. Nesse
cenario, capivaras (Hydrochoerus hydrochaeris) assumem papel relevante
como hospedeiros em ambientes antropizados. Este estudo teve como objetivo
realizar o diagnostico parasitolégico e molecular de endoparasitos em capivaras
de vida livre no municipio do Rio de Janeiro, RJ. Entre maio de 2024 e
setembro de 2025 foram coletadas 25 amostras fecais diretamente da ampola
retal de animais sob anestesia (autorizagées CEUA-UFF: 9666310123; SISBIO:
88222). As amostras foram acondicionadas em recipientes estéreis, mantidas
sob refrigeragdo a 4 °C e submetidas as técnicas de OPG, coprocultura e
esporulacdo em dicromato de potassio. A identificacdo dos endoparasitos foi
realizada por microscopia Optica e a caracterizagdo molecular foi baseada em
PCR e sequenciamento Sanger das regides do rRNA (18S e 28S). A prevaléncia
de amostras positivas para pelo menos uma espécie de parasito foi de 84%
(21/25), sendo 66,7% (14/21) coinfecgdes e 33,3% (7/21) monoinfecgdes. As
infeccbes por protozoarios do género Eimeria apresentaram prevaléncia de
66,7% (14/21), seguida por nematoides das familias Strongyloididae com 57,2%
(12/21), Trichostrongylidae com 33,3% (7/21), Oxyuridae e Capillariidae com
14,3% (3/21). Com menor prevaléncia, 9,5% (2/21), foram diagnosticados ovos
da Classe Cestoda e espécimes adultos de Protozoophaga obesa. Por meio da
esporulacdo dos oocistos, houve predominancia de Eimeria trinidadensis
(72,95%; 89/122), seguida por E. ichiloensis (17,21%; 21/122), E. araside
(8,20%; 10/122) e E. boliviensis (1,64%; 2/122). A coprocultura permitiu a
recuperacao de larvas de terceiro estagio (L3) submetidas ao diagndstico
molecular, com base em regides do rRNA (18S e 28S), assim como do
espécime adulto de P. obesa, cujo sequenciamento da regido 18S rRNA
(GenBank: EF180075.1) confirmou a identidade em nivel de espécie, com um
agrupamento filogenético consistente dentro de Oxyuridae. A analise molecular
das L3 revelou alta homologia com a superfamilia Trichostrongyloidea. As
sequéncias indicaram afiliagdo a ordem Rhabditida, incluindo representantes do
género Strongyloides spp. Entretanto, também foi identificada a espécie
Caenorhabditis briggsae (GenBank: PZ288840), nematoide de vida livre,
sugerindo possivel pseudoparasitismo associado a ingestdo de material vegetal
em decomposicdo. Este estudo amplia os dados sobre helmintos



gastrointestinais associados a capivaras, ainda escassos na literatura, e
evidencia a circulagdo de multiparasitismo em ambientes antropizados. Os
achados reforcam a complexidade das interagdes ecoldgicas e a importancia de
interpretacbes criteriosas em estudos coproparasitologicos, além de
contribuirem para o monitoramento sanitario de capivaras em areas urbanas.
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