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Rhodnius prolixus € uma espécie de triatomineo hematéfago da familia
Reduviidae, considerado um dos principais vetores de Trypanosoma cruzi,
agente etiolégico da Doenca de Chagas, e por isso possui grande relevancia



em saude publica. Nesse contexto, a caracterizagdo de linhagens celulares
desses insetos € essencial para estudos sobre biologia do vetor e interagao
com patdégenos. Este trabalho teve o objetivo de integrar analises de
cariotipagem e biologia molecular para caracterizar células provenientes de
linhagem celular recém estabelecida de R. prolixus (RPE/UFRRJCM1) oriunda
do Brasil. Para a analise citogenética, células derivadas de ovos foram
submetidas a tratamento com colchicina, tripsinizacdo, solugdo hipotbnica e
fixagcdo, seguidos de coloracdo com Giemsa e observacdo em microscopia
Optica. A caracterizacao molecular foi realizada por meio da extracao de DNA
genbmico e amplificacdo por PCR convencional de marcadores como o gene
mitocondrial COl e o gene ITS, com posterior comparagao das sequéncias em
bancos de dados genéticos. A cariotipagem revelou a presengca de 22
cromossomos holocéntricos (2n = 20 autossomos + par sexual), padrao tipico
de triatomineos. No entanto, ndo foi possivel observar o pareamento de
cromossomos homologos nem identificar claramente os cromossomos sexuais,
possivelmente em funcdo da natureza holocéntrica desses cromossomos. A
analise molecular confirmou a identidade da espécie, apresentando alta
similaridade com sequéncias de R. prolixus depositadas em bancos genéticos.
A confirmagcdo molecular da origem da espécie foi realizada por meio da
amplificagdo e sequenciamento de genes, com comparacao no banco de dados
GenBank, onde a sequéncia parcial do gene COIl apresentou 89,75% de
identidade com R. prolixus, com cobertura total da consulta, enquanto o gene
ITS apresentou até 99,57% de identidade com sequéncias da mesma espécie.
As sequéncias obtidas foram depositadas no GenBank, reforcando a
confiabilidade da identificacdo molecular e contribuindo para o avango dos
estudos envolvendo essa espécie de importancia epidemiologica.
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