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Apesar da relevancia da preservagao dos saberes indigenas no contexto da
sociobiodiversidade, povos originarios ainda enfrentam limitagbes no acesso a
saude, especialmente animal. No contexto de “Uma Sé Saude”, a escassez de
dados sobre a saude animal nesses territérios implica na necessidade de
monitoramento continuo, especialmente diante da emergéncia de patégenos
zoonoticos. Além disso, o acesso a saude deve ser reconhecido como um



direito também para os animais, considerando sua necessidade de uma vida
livre de doengas. Nesse contexto, Ehrlichia canis, agente da erliquiose
monocitica canina, destaca-se por sua ampla distribuicdo, impacto clinico e
potencial zoondético. Em caes, a infecgao pode causar febre, apatia e alteracdes
hematoldgicas, como trombocitopenia e anemia, podendo evoluir para quadros
graves. Em gatos, por outro lado, a infeccdo por esse agente €& pouco
investigada e possivelmente subdiagnosticada, devido a baixa suspeita clinica e
a inespecificidade dos sinais. Assim, este estudo investigou sua ocorréncia por
deteccdo molecular em uma amostragem de caes e gatos domeésticos
naturalmente infectados, atendidos na Terra Indigena Xakriaba (TIX), em Sao
Jodo das Missdes, MG, entre 2022 e 2025. Foram analisadas amostras de
sangue total em EDTA de 84 caes e dois gatos. A extracao de DNA foi realizada
com kit da Promega, com controle de qualidade pelo gene GAPDH. A triagem
molecular foi conduzida por nested PCR (nPCR) para deteccdo em nivel de
género, seguida de PCR convencional (cPCR) especifica nas amostras
positivas. Para Ehrlichia spp., observou-se positividade em 35,71% (30/84) dos
cides e 100% (2/2) dos felinos. As analises especificas confirmaram
exclusivamente E. canis, detectada em 16,66% (5/30) dos cées positivos e em
100% (2/2) dos gatos. Os resultados evidenciam a circulagdo desse
hemopatdgeno na populagdo animal do TIX, demonstrando sua manutengdo no
ambiente e reforcando sua relevancia epidemiolégica nesse contexto. Esses
achados ampliam a compreensdo da dindmica de transmissdo em animais
domésticos na regiao e indicam um cenario favoravel a perpetuacéo do agente
por meio de vetores, especialmente em areas com limitada assisténcia
veterinaria. Além disso, a proximidade entre animais domésticos e silvestres
sugere a possibilidade de intercambio de patdgenos, com implicagdes para a
vigilancia sanitaria, a saude publica e a conservacao da fauna local, reforgando
a necessidade de estratégias integradas de diagndstico, monitoramento e
controle de vetores.
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