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Felideos silvestres sao reconhecidos como importantes reservatorios de
parasitos pertencentes a familia Sarcocystidae. Embora alguns taxons, como
Toxoplasma gondii, sejam amplamente estudados, ainda persistem lacunas



sobre a diversidade e as espécies de Sarcocystis spp. que infectam felideos
neotropicais. Nesse cenario, este estudo teve como objetivo detectar a
frequéncia e caracterizar molecularmente espécies de Sarcocystidae em felinos
silvestres atropelados em rodovias no estado do Rio de Janeiro. Este estudo foi
aprovado pela CEUA UFF-7302090124. Entre 2023 e 2025, cadaveres foram
recolhidos e necropsiados. Fragmentos de baco, figado, rins, linfonodo
mesentérico, pulmdes, musculatura esquelética, coracdo, diafragma, duodeno,
ileo, cérebro e medula espinhal foram coletados, além de efusbes cavitarias,
totalizando 259 amostras. O DNA foi extraido e teve sua qualidade confirmada
por PCR para o gene GAPDH. A detecgdo molecular ocorreu por nested-PCR
visando o gene ITS-1 da familia Sarcocystidae. Foram necropsiados 25 felinos,
incluindo 11 Leopardus pardalis, sete Leopardus guttulus, trés Puma concolor,
dois Leopardus wiedii, um Herpailurus yagouaroundi e um individuo né&o
identificado. No total, 24 animais apresentaram amplificagdo para
Sarcocystidae, correspondendo a 96%, com positividade em 10 L. pardalis e em
todos os demais felideos. Até o momento, amostras de trés individuos foram
sequenciadas por Sanger. Em Puma concolor, foram identificadas sequéncias
de Sarcocystis felis em multiplos tecidos, com identidades entre 98,3% e 100%.
No mesmo individuo, rins apresentaram Cytauxzoon sp. com identidades entre
98,5% e 100%, enquanto o duodeno revelou sequéncia com 96,9% de
identidade com Toxoplasma gondii ou Hammondia sp.. Outro P. concolor
apresentou sequéncias compativeis com Besnoitia sp. em figado, musculatura
esquelética, coragao e linfonodo mesentérico, com identidades entre 93,2% e
95,1%. Em L. guttulus, foram identificadas sequéncias de Sarcocystis neurona
em rins e musculatura esquelética, com identidades entre 99,6% e 99,8%,
enquanto o figado apresentou material compativel com Besnoitia sp., com
identidade de 94,6%. Os resultados evidenciam elevada diversidade de
Sarcocystidae em felideos silvestres do Rio de Janeiro, incluindo coinfecgbes
em um mesmo hospedeiro. Esses achados reforcam o papel desses animais
como hospedeiros-chave nos ciclos desses protozoarios. O estudo amplia o
conhecimento sobre a diversidade de apicomplexas em felinos neotropicais e
apresenta a primeira caracterizacdo molecular desses agentes em tecidos de
felideos da Mata Atlantica no estado do Rio de Janeiro. Esses dados sugerem
circulagdo ampla desses agentes em diferentes tecidos e reforgam a



necessidade de estudos longitudinais que integrem ecologia, patologia e
vigilancia molecular para compreender a dinamica desses parasitos em

ambientes antropizados e naturais.
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