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A mastite bovina representa um dos principais entraves sanitarios da bovinocultura leiteira, estando
associada a reducdo da producdo, aumento da contagem de células somaticas (CCS), alteragdes na
composi¢do do leite e prejuizos economicos. A inflamagdo da glandula mamaria compromete a
integridade do epitélio secretor, altera a concentragao de proteinas e lipidios e promove modificagdes
fisico-quimicas que impactam a qualidade tecnologica da matéria-prima. Nesse contexto, estratégias
preventivas baseadas no melhoramento genético vém sendo incorporadas aos sistemas de produgao
como ferramenta complementar as praticas de manejo e controle sanitario. O desenvolvimento de
tecnologias gendmicas, como a genotipagem por marcadores de polimorfismo de nucleotideo inico
(SNPs), permitiu a identificacdo de regides gendmicas associadas a resisténcia a mastite. Destaca-se
ainda que genes envolvidos na resposta imune inata, reconhecimento de patdgenos, regulacdo da
inflamacao e integridade tecidual tém sido adicionados a modelos de avaliagdo genética. A selecao
gendmica ampla possibilita a estimativa de valores genéticos com maior precisdo ainda nas fases
iniciais da vida produtiva, reduzindo o intervalo de geragdes e acelerando o progresso genético do
rebanho. Ademais, a inclusdo de caracteristicas indicadoras, como CCS, ocorréncia de mastite clinica
e subclinica e pardmetros imunolédgicos, em indices de sele¢@o contribui para o direcionamento de
acasalamentos mais estratégicos. Nesse sentido, tendo em vista que a resisténcia a mastite possui
herdabilidade moderada, sua inclusdo continua nos programas de melhoramento possibilita progresso
genético gradual e acumulativo ao longo das geracdes. Além da redugdo na incidéncia da
enfermidade, a sele¢cdo de animais geneticamente mais resistentes favorece menor necessidade de
intervencoes terapéuticas, redu¢do do uso de antimicrobianos ¢ melhoria continua da qualidade do
leite produzido. Adicionalmente, a integracdo de dados fenotipicos, gendmicos e produtivos em
avaliacdes genéticas unificadas aumenta a acuracia das estimativas e permite decisdes mais eficientes
na formagao de rebanhos com perfil sanitario superior. Dessa forma, a aplicagdo de ferramentas
genOdmicas aos programas de melhoramento animal é um meio para promover sustentabilidade
produtiva, sanidade do rebanho e maior competitividade na cadeia leiteira.
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