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Nesta pesquisa, foi investigada a diversidade genética de Cryptosporidium spp. em 65 maritacas
(Psittacara leucophthalmus) de vida livre no estado de Sio Paulo, Brasil. Por meio da nested
PCR em tempo real do gene 18S rRNA ¢ pela nested PCR convencional dos genes actina ¢ da
proteina do choque térmico (HSP-70). duas amostras foram positivas para Cryptosporidium
spp.. perfazendo uma ocorréncia de 3.08% (IC 95%: 0.85 — 10,54%). Entretanto, ndo foram
notados sinais clinicos caracteristicos de criptosporidiose assim como nédo foram observados
oocistos do referido protozodrio nos exames coproparasitologico das aves em questdo. Os
amplicons obtidos nesse estudo foram submetidos ao sequenciamento bidirecional de Sanger.
Dentre as amostras positivas, uma apresentou sequéncias com qualidade para analise dos genes
18S tRNA e HSP70, exibindo, respectivamente. 100% e 99.64% de similaridade genética com
sequéncias de Cryptosporidium meleagridis depositadas no Genbank. Na sequéncia do gene
HSP-70 identificada nesse estudo (PZ019878). fo1 observada a substituicdo sindénima de uma
adenina por uma guanina no nucleotideo 870 da sequéncia (AF329191). Entretanto. por meio
da anélise filogenética com sequéncias do gene HSP-70 de Cryptosporidium spp. fo1 possivel
comprovar que a sequéncia de Cryptosporidium identificada esta intimamente ligada as
sequéncias de C. meleagridis. agrupando-se no mesmo clado e compartilhando um ancestral
comum com C. parvum ¢ C. hominis. A nested PCR direcionada ao gene da glicoproteina de
superficie do parasito (GP60) foi efetuada; porém. nio se obteve quantidade suficiente de
amplicons, provavelmente devido a baixa quantidade de oocistos presentes na amostra fecal, o
que impossibilitou a subgenotipagem. Desta forma. pela primewra vez no mundo, C.
meleagridis, num protozoario com potencial zoonodtico. foi identificado em maritacas (P.
leucophthalmus). aves com comportamento sinantrépico no Brasil.
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