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RESUMO

As lectinas sdo proteinas capazes de reconhecer e se ligar de maneira seletiva e reversivel a
carboidratos presentes em glicoconjugados. Leishmania infantum, agente etiolégico da
leishmaniose visceral nas Américas, representa um sério problema de saude publica e veterinaria.
A identificacdo de moléculas-alvo especificas e essenciais do parasita ¢ uma estratégia fundamental
para o desenvolvimento de novos farmacos, direcionando-se a proteinas que ndo possuam
homologos no hospedeiro, minimizando efeitos adversos. O problema central do trabalho foca na
caréncia de informagdes estruturais e funcionais sobre proteinas de ligacdo a carboidratos neste
patogeno, partindo-se da hipdtese de que tal lectina desempenha funcgdes biologicas conservadas e
apresenta divergéncia estrutural suficiente em relagdo as proteinas de mamiferos para ser explorada
farmacologicamente. Assim, o objetivo geral foi caracterizar, por meio de ferramentas de
bioinformatica, essa lectina putativa, avaliando suas propriedades fisico-quimicas, dominios
funcionais, localizag¢do subcelular e grau de conservagdo evolutiva. Para isso, a sequéncia proteica
correspondente ao gene LINJ 13 0560 foi obtida do National Center for Biotechnology
Information (NCBI) e analisada quanto aos parametros fisico-quimicos (ProtParam), identificacdo
de dominios conservados (InterPro), predi¢cao de localizag¢do subcelular e presenca de peptideo sinal
(DeepLoc 2.1 e SignalP 6.0), além da avaliacdo de homologia por alinhamentos via BLASTp contra
o banco de dados de proteinas de referéncia (refseq protein). Os resultados demonstraram que a
proteina possui 448 aminoacidos, massa molecular aproximada de 51,6 kDa e ponto isoelétrico
tedrico acido de 5,26, além da confirmacao de um dominio tipico de lectina (IPR005052) localizado
na regidao N-terminal, especificamente entre os residuos 23-248. As analises indicaram uma provavel
localizagdo citoplasmatica e natureza soluvel, sem evidéncias claras de peptideo sinal, apesar de
uma sugestdo secundaria de possivel localizagdo nuclear. O BLASTp revelou maior similaridade
com proteinas de outros cinetoplastideos, como Trypanosoma, Leptomonas e Porcisia, além de
homologias parciais com insetos, crustaceos, aracnideos, peixes e outros protistas, sem identidade
ou cobertura completas. Esses achados indicam que a lectina analisada apresenta conservagao
evolutiva associada a fungdes essenciais do parasita e auséncia de homoélogos completos no
hospedeiro, sustentando seu potencial como alvo molecular promissor, embora estudos
experimentais adicionais sejam necessarios para confirmar sua fung¢do bioldgica e aplicabilidade
terapéutica.
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