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Espécies ndo diftéricas do género Corynebacterium t€m emergido como importantes patdgenos
oportunistas em ambientes hospitalares, destacando-se C. striatum, C. amycolatum, C. jeikeium, C.
urealyticum e C. kroppenstedtii. Essas bactérias apresentam crescente relevancia clinica devido a
capacidade de persisténcia em superficies e dispositivos, além de perfis de multirresisténcia
antimicrobiana. O aumento de relatos de infec¢des invasivas, surtos e disseminagdo clonal
reforcam a necessidade de compreender distribuigdes epidemiologicas e caracteristicas genomicas,
pois embora ferramentas de sequenciamento e bioinformatica tenham ampliado a capacidade de
vigilancia e rastreamento de patogenos, a literatura ainda apresenta grande disparidade na
quantidade e qualidade de estudos entre estas diferentes espécies. Neste sentido, o objetivo deste
trabalho ¢ fornecer uma revisdo narrativa acerca dos panoramas clinico, epidemiologico e
gendmico das principais espécies emergentes e multirresistentes de Corynebacterium,
identificando lacunas de conhecimento. Foram realizadas buscas em bases de literatura, incluindo
estudos clinicos, relatos de surtos ¢ analises de resisténcia antimicrobiana, avaliando se houve
incorporagado de pipelines e ferramentas bioinformaticas nos estudos. Como resultado, C. striatum
¢ a espécie mais investigada, com estudos clinicos e gendmicos descrevendo multirresisténcia,
surtos hospitalares e transmissdo entre pacientes. C. jeikeium também apresentou forte base de
estudos, incluindo andlises filogenomicas significativas. Contudo, lacunas evidentes foram
encontradas para outras espécies, como escassez gendmica, epidemiologica e limitada aplicacao
de métodos de tipagem de alta resolu¢do em C. amycolatum; poucos dados gendomicos e baixo
numero de andlises comparativas e filogendmicas para C. urealyticum; e C. kroppenstedtii que
possui maior lacuna com poucos estudos clinicos e praticamente nenhuma aplicagao de abordagens
robustas de vigilancia gendmica e bioinformaticas. Assim, a integracdo de dados clinicos,
epidemiologicos e gendmicos € essencial para fortalecer estratégias de vigilancia e controle,
revelando necessidade urgente de ampliacdo destes estudos sobre tais espécies, visando preencher
lacunas e permitir a vigilancia eficaz desses patdgenos emergentes.
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