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Trypanosoma cruzi (doenca de Chagas) e Trypanosoma brucei (doenca do sono) sao
organismos com grande relevancia etiologica e filogeneticamente proximos, porém com
diferentes estratégias de infec¢do e patogenicidade. Ambos apresentam um modelo peculiar de
transcri¢do policistronica, o que levanta questdes sobre como regulam a expressdo génica. O
presente trabalho buscou investigar a regulac@o transcricional nesses parasitas, com foco na
proteina CSB (Cockayne Syndrome B), envolvida em reparo de DNA e possivel regulacdo de
R-loops. Foram analisados mutantes de 7. cruzi (CSB+/-) e T. brucei (CSB-/-) por RNA-Seq.
O transcriptoma revelou contrastes marcantes: 7. cruzi exibiu 19,9% de genes diferencialmente
expressos (DEGs), enquanto 7. brucei mostrou apenas cinco genes alterados, os quais estdo
diretamente correlacionado com a troca da VSG, mecanismo essencial para evasdo imune.
Observou-se ainda aumento de RH1 em 7. cruzi, o que sugere um mecanismo compensatorio.
De fato, a superexpressao de RH1 resultou em perfil transcricional semelhante ao mutante CSB
(r=10,99; p <2,2e-16), com repressao de familias multigénicas (TS, MASP, mucinas, GP63,
RHS e DGF-1) em ambos. Esses resultados sugerem que CSB e RH1 participam de uma mesma
via de homeostase de R-loops. Adicionalmente, apos exposi¢ao de células WT a radiacdo UV
(1500 J/m?), T cruzi apresentou regulagdo negativa de ATM e ATR, o que estd associado a morte
celular observada apds o tratamento. Em contraste, 7. brucei reduziu apenas ATM,
correlacionando-se com sua estratégia de estagnacdo para reparo. O transcriptoma pos-UV
revelou 14,3% ¢ 4,98% de DEGs em T. cruzi e T. brucei, respectivamente. Esses dados reforcam
que o controle dos R-loops e a regulacdo das vias de resposta a dano sdo centrais para a
sobrevivéncia desses parasitas, destacando o papel essencial da CSB/RH1 na manutengao da
estabilidade genomica em 7. cruzi e da troca de VSG em 7. brucei.
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