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PRIMEIRO CHLOROVIRUS BRASILEIRO
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O género Chlorovirus compreende virus gigantes de DNA de fita dupla, ubiquos em ambientes
de agua doce, pertencentes a familia Phycodnaviridae. Esses virus icosaédricos possuem
genomas grandes e alta especificidade a seus hospedeiros, microalgas da familia Chlorellaceae.
Como o estudo e isolamento desses virus tém sido concentrados no Hemisfério Norte, € possivel
que espécies de chlorovirus ocorram em 4aguas brasileiras, com isolados potencialmente
apresentando diferengas bioldgicas e gendmicas significativas. Este estudo teve como objetivo
isolar e caracterizar chlorovirus a partir de amostras de 4gua coletadas em diferentes regides do
Brasil. A partir de uma amostra de lago coletada em Guanhaes, Minas Gerais, isolamos um
virus que infecta Chlorella variabilis NC64A, designado BR-MG-NO1, apresentando uma
particula de 160 nm e um genoma de 318 kpb. Apos purificacdo, o virus foi submetido a ensaios
de resisténcia, demonstrando viabilidade de —80 °C até 56 °C e inativagdo apos 3 minutos de
exposi¢do a radiacdo UV. A anotagdo génica revelou que 34% dos 384 genes de BR-MG-NO1
permanecem ndo caracterizados. Embora possua um genoma menor € menos sequéncias
codificantes do que PBCV-1, virus modelo do grupo, BR-MG-NO1 codifica um nlimero maior
de genes envolvidos em diversos processos metabolicos, como metabolismo de DNA e
interacdo virus-hospedeiro, sugerindo importantes diferengas fenotipicas entre esses virus.
Além disso, foram encontrados genes relacionados a transcricdo e a resisténcia ao estresse
oxidativo. A reconstrucao filogenética baseada no gene da DNA polimerase indica que o
isolado pertence ao subgénero Alphachlorovirus, espécie Chlorovirus vanettense. A analise
gendmica comparativa revelou forte sintenia e alta similaridade de sequéncia com outros
membros dessa espécie. A modelagem proteica utilizando AlphaFold3 revelou seis possiveis
novas endonucleases no genoma do isolado. Este € o primeiro virus gigante de alga isolado e
caracterizado no Brasil, ampliando nosso entendimento sobre os nucleocitovirus e sobre a
biodiversidade brasileira em ambientes aquaticos.
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