O TRANSPLANTE DE MICROBIOTA FECAL MODULA O EIXO ESTROQENIO-
INTESTINO-OSSO E A HOMEOSTASE OSSEA NA OSTEOPOROSE POS-
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A osteoporose poOs-menopausa € uma doenca de reabsorcdo Ossea associada a
diferenciagdo alterada de células mieloides e osteoclastos. Durante a osteoporose, o aumento
da permeabilidade intestinal promove a translocacdo bacteriana e exacerba a inflamagdo
sistémica. Assim, o transplante de microbiota fecal (TMF) surge como uma ferramenta
potencial para mitigar esses efeitos. Este estudo teve como objetivo investigar o papel do eixo
estrogénio-intestino-0sso no metabolismo 6sseo e o potencial regulatério do TMF. Utilizamos
um modelo de osteoporose poOs-menopausa induzida por ovariectomia (OVX) em
camundongos fémeas C57BL/6J (6-8 semanas de idade)(CEUA:162/2024). Apds 21 dias, os
camundongos OVX apresentaram ganho de peso e atrofia uterina. Além disso, observou-se
translocacdo bacteriana para o figado e alteracdes na composi¢do da microbiota fecal. A
analise histologica mostrou aumento do infiltrado inflamatorio e alteragdes estruturais no
colon, com redugdo da producdo de muco. O ensaio de permeabilidade intestinal revelou
maior translocacdo do Azul de Evans para o célon, figado e plasma em camundongos OVX.
Essas alteracdes foram associadas a desregulacdo imunologica. A citometria de fluxo revelou
um aumento de células inflamatorias no célon (macrofagos, neutrédfilos e células dendriticas),
possivelmente relacionado a alteragdo da diferenciacdo mieloide na medula 6ssea, com alto
nimero de macrofagos e pré-osteoclastos. Para modular essas alteragdes, implementamos um
modelo de TMF utilizando microbiota de doadores sauddveis. Os camundongos foram
alocados em grupos Sham ou OVX, recebendo solucdo salina, antibioticos (ATB) ou TMF.
Os camundongos OVX-TMF ndo apresentaram alteragdes significativas no peso ou na
translocagdo bacteriana. No entanto, as alteragdes no colon persistiram nos grupos OVX e
ATB e ndo foram revertidas pelo TMF, apesar de o tratamento ter revertido as alteracdes
Osseas. Esses resultados sugerem que a osteoporose envolve alteragdes inflamatorias e da

microbiota, e que o TMF possui potencial regulatorio nesse contexto.
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