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A infecgdo pelo virus da hepatite C (HCV) € um problema de satide global que apresenta fases
progressivas de piora da doenca hepatica. A interacdo com o metabolismo lipidico do
hospedeiro ¢ uma importante caracteristica desta infec¢do viral. A proteina ABCA1, presente
na membrana plasmatica das células hepaticas, regula o efluxo de colesterol, essencial para a
biossintese da lipoproteina de alta densidade (HDL). Embora visto em estudos anteriores que o
HCV inibe ABCAI, seu papel na hepatite C € pouco explorado, diferentemente de doengas
cardiovasculares. Desta forma, ¢ importante preencher essa lacuna, compreendendo a
diversidade genética de ABCA1 em populagdes, como a brasileira, para correlacionar genotipos
com a progressao da doenga e resposta ao tratamento. O trabalho busca analisar as frequéncias
dos gendtipos em rs2066714 e rs2230808 no gene ABCA1 em pacientes com hepatite C cronica
tratados no Rio de Janeiro. Foram coletadas amostras de 109 pacientes e dados clinicos e
laboratoriais foram adquiridos dos registros médicos. Foi feita a extragdo de DNA gendmico
do sangue total e o soro foi utilizado para andlise do perfil lipidico. A genotipagem dos
polimorfismos em ABCAI foi realizada por PCR e sequenciamento de Sanger. As analises
estatisticas irdo correlacionar a frequéncia genotipica e aspectos clinicos dos pacientes. Os
dados mostraram que 83% possuem HCV genoétipo 1, 61% ndo responderam ao tratamento,
62% tém fibrose leve (F1/F2 METAVIR) no pré-tratamento e 48% dos pacientes tinham carga
viral elevada no pré-tratamento. As dosagens lipidicas mostraram que 65% dos pacientes
estavam com colesterol total acima dos valores de referéncia e 82% estavam com os niveis de
HDL inferior ao valor de referéncia. Até o presente momento foram feitas todas as
amplificacdes das amostras para os polimorfismos estudados. As frequéncias genotipicas
foram: 58% TT, 37% CT e 5% CC para o 152066714 (n= 89 pacientes) e 48% CT, 36% CC e
16% TT para o rs2230808 (n= 89 pacientes). Estdo sendo feitas analises de associagdo entre os
genotipos e caracteristicas clinico-laboratoriais. A pesquisa contribuird para uma melhor
compreensdo do papel da ABCAI na infecg¢do cronica pelo HCV, identificando potenciais
biomarcadores progndsticos e abrindo caminhos para novas abordagens terapéuticas baseadas
na genética do hospedeiro.
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