RESUMO - CIENCIAS AGRARIAS - MEDICINA VETERINARIA

COLONIZAGAO MICROBIANA DO TRATO DIGESTORIO DE POTROS
NEONATOS SUPLEMENTADOS COM PREBIOTICO E PROBIOTICO

Luiza Orioli Do Nascimento (luizaorioli@ufrrj.br)

Natalia Sales Leal Dos Santos (natysales77@hotmail.com)

Adriana De Lima E Silva (adrianadelima99@yahoo.com.br)

Giovanna Da Silva Reis (giovannareis@ufrrj.br)

Layanne Sthefany De Andrade Aradujo (layannesthefany@hotmail.com)
Bruna Caroline Franzan (bruna.franzan@hotmail.com)

Maria Izabel Vieira De Almeida (mariaialmeida@uftrrj.br)

Fernando Queiroz De Almeida (almeidafq@yahoo.com.br)

A microbiota intestinal dos equinos € bastante rica e responsavel por grande
parte do processo de digestdo, sendo que o inicio da colonizagdo do trato
digestorio dos potros ocorre de modo rapido e dinamico, iniciando-se no
momento do parto. Pouco se conhece sobre os efeitos dos probidticos na
nutricdo dos potros, porém sabe-se que eles tém potencial elevado em
influenciar a colonizagdo bacteriana no trato digestério e melhorar o
aproveitamento de nutrientes digestiveis. O objetivo deste trabalho foi verificar
os efeitos da suplementagdo dietética com prebidticos e probidticos na
microbiota bacteriana fecal dos potros neonatos. Foram utilizados 15 potros
Mangalarga Marchador distribuidos em trés grupos de tratamento: Controle
(sem suplementagcao, n=5); Probidtico (suplementagdo com Saccharomyces



cerevisiae, n=5); e Prebidtico + Probiotico (suplementagdo com simbidtico,
n=5). Na suplementagdo com probidtico foram fornecidos 5 g/dia (S. cerevisiae
1,5 x 10" UFC/g). No tratamento com simbiético (prebidtico + probiotico) foi
fornecido 0,07 g/kg de peso vivo do prebidtico Orafti SIPX em conjunto com o
probiético S. cerevisiae. Foram procedidas sete coletas nos potros aos 0, 3, 5,
7, 10, 15 e 30 dias, sendo extraidos o DNA total de 105 amostras fecais
utilizando o kit QIAamp DNA Stool (QIAGEN®). O processamento e filtragem
da qualidade das sequéncias foi realizado no programa R versdo. 4.5.1. As
sequéncias foram classificadas em Sequéncias Variantes de Amplicons (ASVs),
com base na similaridade contra os bancos de dados. A diversidade beta foi
avaliada calculando as dissimilaridades de Bray-Curtis das ASVs e visualizando
graficamente a distribuicdo dos grupos na Analise de Coordenadas Principais
(PCoA) Os efeitos dos tratamentos dos tempos nos indices de alfa diversidade
foram avaliados e comparados usando os testes de Kruskal-Wallis e Fisher's
LSD (p=<0,05). As distancias entre os tratamentos foram avaliadas pela
PERMANOVA e comparados os pares (p<0,05). A Analise discriminante linear
do tamanho do efeito (LEfSe) foi utilizada para identificacdo dos taxons
diferencialmente abundantes entre os tratamentos (p<0,05). Na primeira
semana de vida foi observado que os potros apresentaram baixos indices de
riqueza e diversidade microbiana fecal e, a partir do 10° dia de idade,
observou-se aumento progressivo dos indices microbianos, atingindo valores
maximos entre 15 e 30 dias de idade. O microbioma fecal dos potros no
primeiro més de idade pode ser dividido em quatro grupos: Grupo A (idade 1
dia), Grupo B (idade 3 a 7 dias), Grupo C (idade 10 e 15 dias) dias e Grupo D
(idade 30 dias), observando-se transicdo gradual para microbiota mais estavel
e proxima a do equino adulto, ocorrendo a substituicdo gradual de
microrganismos aerébios por anaerobios estritos. Conclui-se que os potros
passam por um processo de sucessdo microbiana bem definido ao longo do
primeiro més de idade, acompanhando a maturacéo intestinal e a transi¢ao
nutricional, até se aproximar do perfil caracteristico de equinos adultos, sendo
esse processo modulavel pela suplementacado dietética com prebidticos e
probidticos. A suplementagcdo com simbidtico foi capaz de modular, de forma
positiva, o desenvolvimento da microbiota, demonstrando o potencial de uso
para o desenvolvimento da microbiota e prevencédo de disturbios digestérios
nos neonatos equinos.
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