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As riquetsioses transmitidas por carrapatos configuram-se como um desafio
crescente para a saude publica no Brasil, muitas vezes subestimado devido a
inespecificidade clinica, limitagdes diagndsticas e insuficiente difusdo de
conhecimento entre profissionais de saude. As bactérias do género Rickettsia,
entre as quais Rickettsia rickettsii, R. parkeri, R. amblyommatis e R.
rhipicephali, ja foram registradas em diferentes espécies de carrapatos, mas a
compreensao de sua ecologia permanece incompleta. Estudos recentes
sugerem que coinfeccdes em um mesmo vetor ndo sdo eventos raros,
adicionando complexidade as interacbes biologicas e as cadeias de
transmissdo. Frente a esse cenario, destaca-se a necessidade de métodos
diagndsticos mais precisos, acessiveis e padronizados, capazes de sustentar
uma vigilancia epidemiolégica ampla e de baixo custo. O presente trabalho teve
como objetivo desenvolver e aplicar técnicas moleculares com foco na
inovacao frugal, priorizando solu¢des que conciliam eficiéncia, padronizagao e
viabilidade econbmica. As analises foram conduzidas no Laboratério
Multiusuario de Biologia Molecular (BIOMOL/UFRRJ) utilizando DNA de 97



amostras de Amblyomma longirostre, A. parkeri e A. romarioi. Foram aplicados
protocolos de nested-PCR dirigidos aos genes ompA e ompB, combinados a
PCRs espécie-especificos para R. parkeri e R. rhipicephali, ensaios de PCR-
RFLP e sequenciamento para validagdo. O desenho racional de primers e a
padronizagdo de condi¢gbes de reagao aumentaram a confiabilidade, garantindo
a deteccao simultdnea de multiplas espécies no mesmo vetor. Os resultados
indicaram coinfecgdes em 37 amostras (38,15%), incluindo combinagdes
inéditas, como R. amblyommatis e R. parkeri em A. longirostre, além da
presenca de R. rhipicephali em associacdo com R. parkeri em A. parkeri e A.
romarioi. Do ponto de vista epidemiologico, a detecgdo de R. parkeri em A.
longirostre expande o leque de vetores potenciais para uma espécie
considerada potencialmente patogénica para humanos, enquanto as
associacdes envolvendo R. rhipicephali apontam para uma microbiota de
carrapatos mais diversa do que se reconhecia. Mais do que a geracéo de
novos dados cientificos, este trabalho evidencia o papel da inovagdo como
motor de transformacao, destacando a plataforma Tick-Cutter como exemplo
de inovacgao frugal aplicada a saude unica. Trata-se de uma tecnologia de baixo
custo e facil implementagao, capaz de padronizar a identificacdo de carrapatos
e riquétsias e de ser replicada em laboratérios com infraestrutura limitada. A
adogcao do Tick-Cutter em conjunto com protocolos acessiveis favorece a
criacio de uma rede sustentavel e colaborativa de Ilaboratorios,
democratizando o acesso a métodos moleculares e ampliando a capacidade de
resposta do Brasil frente a patdgenos emergentes transmitidos por carrapatos.
Assim, o presente estudo reforgca que a ciéncia pode ser simultaneamente
rigorosa e acessivel, oferecendo solugbes inovadoras que atendem as
necessidades locais sem perder validade internacional, e consolidando um
modelo de vigilancia epidemioldgica inclusivo, colaborativo e orientado pela
inovagao.
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