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A resisténcia aos antimicrobianos € um dos principais desafios globais a saude,
constituindo-se em problema de elevada complexidade e impacto
multissetorial. Embora se trate de um fenémeno natural associado a evolugao
bacteriana, a pressao seletiva intensificada pelo uso indiscriminado de
antimicrobianos acelerou de maneira significativa a emergéncia e disseminagéo
de cepas resistentes. No contexto da Saude Unica, seres humanos, animais e
o ambiente compartilham microrganismos e genes de resisténcia, interligando



de forma indissociavel os riscos e as estratégias de enfrentamento a este
agravo sanitario. O género Staphylococcus, um microrganismo versatil,
amplamente distribuido e de reconhecida relevancia meédica e veterinaria, pode
atuar como patdégeno oportunista em diferentes espécies e em uma variedade
de quadros infecciosos. Historicamente, essas bactérias eram sensiveis a
penicilina e a meticilina; entretanto, rapidamente desenvolveram mecanismos
adaptativos de resisténcia, como a producao de beta-lactamases, responsaveis
pela inativacdo da penicilina, e a aquisicdo do gene mecA, que codifica a
proteina de ligagdo alterada a penicilina (PBP2a), conferindo resisténcia a
diversos antibidticos [B-lactdmicos, incluindo meticilina e oxacilina. A
disseminagao desses mecanismos comprometeu a eficacia de antimicrobianos
de primeira escolha e culminou na emergéncia do Staphylococcus aureus
resistente a meticilina (MRSA). Desde a década de 1960, esse patdgeno
disseminou-se em hospitais, comunidades e ambientes associados a animais,
configurando-se como um dos maiores desafios contemporaneos da
resisténcia antimicrobiana.

Diante desse panorama, o presente estudo teve como objetivo caracterizar o
perfil fenogenotipico de resisténcia a antimicrobianos B-lactdmicos em cepas
de Staphylococcus spp. isoladas de diferentes espécies animais, com énfase
na deteccdo dos genes blaZ e mecA. Foram coletadas 288 amostras,
abrangendo caes com otite externa e caes saudaveis oriundos de clinica
particular no Rio de Janeiro (178 amostras), coelhos saudaveis pertencentes
ao setor de cunicultura da Universidade Federal Rural do Rio de Janeiro (30
amostras) e capivaras mantidas na mesma instituicdo (80 amostras). Os
isolados bacterianos foram submetidos a métodos fenotipicos de identificacao
de acordo com Koneman e colaboradores (2018), seguidos de confirmagéo
genotipica por reacdo em cadeia da polimerase (PCR), tanto para a
identificacdo do género Staphylococcus spp. quanto para a detecgao especifica
dos genes de resisténcia. Do total, 90 cepas foram confirmadas como
pertencentes ao género Staphylococcus, sendo 53,3% das amostras oriundas
de caes (48/90), 21,2% de coelhos (19/90) e 25.5% de capivaras (23/90). O
gene blaZ, de produgédo de beta-lactamases, foi detectado em apenas cinco
amostras (3 de caes e 2 de coelhos). Ja o gene mecA foi identificado em
14,4% das cepas (13/90), distribuidas entre caes (4/13), coelhos (2/13) e
capivaras (7/13). A taxa mais expressiva de mecA em capivaras (54% das
positivas) € especialmente relevante, sugerindo que animais silvestres podem



atuar como reservatorios significativos de resisténcia, mesmo sem contato
direto com antimicrobianos, reforcando o papel do ambiente e das interagcdes
entre fauna, humanos e animais domésticos na disseminagao desses genes.
Tais resultados demonstram que a resisténcia antimicrobiana nao esta restrita a
ambientes clinicos ou de producdo, mas também permeia a microbiota de
animais saudaveis, ampliando o risco de circulagcdo e transferéncia de
resisténcia entre diferentes ecossistemas. Os resultados deste estudo alertam
para a importancia de aprofundar investigacbes em ambientes nao
convencionais e reforcam a urgéncia de agdes intersetoriais no enfrentamento
da resisténcia antimicrobiana, abordando-se o conceito de Satde Unica.
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