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RESUMO 

Introdução: A pandemia de COVID-19 ocasionou mudanças significativas nos sistemas de saúde, 

incluindo uma complexa interação entre infecções virais e patógenos bacterianos oportunistas, 

resultando no agravamento dos desfechos clínicos, prolongamento das hospitalizações e aumento das 

taxas de mortalidade, além de contribuir para a escalada da resistência bacteriana aos antimicrobianos 

devido ao uso indiscriminado desses agentes. Entre os patógenos oportunistas, Acinetobacter 

baumannii tem recebido significativa atenção, especialmente em pacientes com sistema imunológico 

comprometido, devido à sua capacidade de causar infecções nosocomiais e expressão de diversos 

determinantes de resistência. A análise da resistência aos betalactâmicos em isolados de A. baumannii 

e a compreensão de seu perfil genético no período pós-COVID-19 são essenciais para desenvolver 

estratégias eficazes de contenção da disseminação de cepas multirresistentes. Objetivo: Este estudo 

teve como objetivo investigar o perfil genético e caracterizar a resistência antimicrobiana aos 

betalactâmicos em isolados de A. baumannii provenientes de um hospital terciário em Recife-PE, 

Brasil, no período pós-pandemia de COVID-19. Metodologia: Os isolados foram coletados entre 

2023 e 2024, por conveniência, de acordo com solicitação médica, a partir de diversas amostras 

clínicas. Os testes de resistência antimicrobiana seguiram protocolos padronizados pelo CLSI, e a 

detecção dos genes codificadores de betalactamases foi realizada por PCR e sequenciamento. A 

diversidade genética foi avaliada pela técnica de ERIC-PCR. Resultados e discussão: Entre os 78 

isolados de A. baumannii, foi observada a resistência generalizada a múltiplos antimicrobianos. 

Diversos genes adquiridos codificadores de betalactamases (blaOXA-23, -24, -58, -143, blaVIM e blaNDM) 

foram detectados, evidenciando elevado perfil de resistência e destacando o potencial de 

disseminação de mecanismos de resistência dentro dos ambientes de saúde. A tipagem molecular 



revelou uma alta heterogeneidade genética entre os isolados, indicando disseminação multiclonal, 

sendo particularmente preocupante nas áreas de cuidados críticos, como unidades de terapia intensiva 

e setores de cuidados coronários. Considerações finais: Os achados do presente destacam a 

necessidade crítica de vigilância contínua e medidas de controle de infecções para combater a 

disseminação de cepas de A. baumannii multirresistentes em instalações de saúde. A heterogeneidade 

genética observada entre os isolados sublinha a natureza intrincada das populações de A. baumannii, 

amplificando os desafios na gestão eficaz da resistência antimicrobiana e contenção de infecções em 

ambientes de saúde. 
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